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Os eventos relativos ao crescimento muscular esquelético em peixes
séo regulados pela expressao diferencial de fatores transcricionais, tais como
os da familia MADS-box, constituida pelo fator SRF (Serum Response Factor).
O estudo objetivou obter amostras de larvas de Colossoma macropomum
(tambaqui), em fases iniciais de desenvolvimento, e amostras de RNAs totais
dessas larvas, para determinar o padrdo quantitativo de expressao de
transcritos de SRF. A revelacdo de novos dados sobre a caracterizacdo da
expressao inicial de SRF em peixes proporcionara melhor entendimento sobre
os eventos moleculares de crescimento muscular. Portanto, foram realizadas
revisoes bibliograficas, obtencdo do material bioldgico (larvas de tambaquis de
2, 5, 7 e 9 dias apos fertilizagdo — dpf) e metodologias moleculares para
obtencdo de amostras de RNAs totais por extracdo com Trizol Reagent (Life
Technologies) e os seus respectivos cDNAs, por tratamento de amostras com
DNAse | (Promega) e transcricdo reversa das mesmas (Promega). Neste
estudo, foi possivel obter amostras de RNAs totais de concentracfes médias
de 253,8 a 755,3 ng/uL e razBes médias entre as absorbancias de 260 e 280
nm de 1,54 a 1,83, o que evidencia quantidades significativas de RNAs de boa
gualidade, para uso em reacdes de PCR (Reacdo em Cadeia da Polimerase)
em Tempo Real. Os dados sdo preliminares, mas auxiliardo a obtencdo de
dados sobre a expressdo génica de SRF e para melhor entendimento sobre

regulacao do crescimento muscular e melhoramento da producéo de tambaqui,



guanto ao estabelecimento de novas estratégias que beneficiem seu maior

crescimento.



