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O cancer de bexiga é o segundo tumor maligno de maior incidéncia no
trato genitourinario e o sexto tipo de cancer mais comum no mundo. A
incidéncia de cancer de bexiga aumenta com a idade, o maximo da incidéncia
€ atingido com 60 anos. O céancer € resultado de uma alteracao genética capaz
de fazer com que proto-oncogenes e/ou oncogenes sejam suprimidos e/ou
superexpressos. Polimorfismos em genes de enzimas que participam do
processo de metilagdo do DNA, como a MTHFR, podem alterar a regulacdo
génica, uma vez que ela é responsavel por metabolizar folato e disponibilizar
grupos metil para o organismo. Objetivos: Verificar a presenca ou auséncia de
polimorfismos no gene da enzima MTHFR em pacientes com cancer de bexiga.
Métodos: O DNA urinério foi extraido utilizando o kit GFX TM (Amersham
Pharmacia Biotech). O DNA urinario foi quantificado com o auxilio do
equipamento Espectrofotdmetro GeneQuant RNA/DNA Calculator Amersham
Pharmacia Biotech. A deteccéo dos polimorfismos C677T (rs1801133), A1298C
(rs1801131) e G1793A (rs2274976) no gene MTHFR foi realizada usando o
sistema TagMan para PCR em tempo real, utilizando a plataforma SetpOne
Real Time PCR (Applied Biosystems®). Resultados: Foi detectada apenas a
presenca de polimorfismo no gene A1298C, ressaltando que o Homozigoto
Alelo 1 foi observado em uma Unica amostra, enquanto o Homozigoto Alelo 2
foi presente em 5 amostras. O Heterozigoto foi demonstrado em 06 amostras e
em 02 amostras foram obtidos resultados indeterminados. Conclusdes:



Sugere-se que as amostras que apresentaram polimorfismo na regido A1298C
possuem predisposicdo ao desenvolvimento de Carcinoma Urotelial servindo
como modo classificatério de diagndstico.



