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A determinacao dos relacionamentos filogenéticos dentro de vertebrados
gera controvérsias, em grande parte devido aos poucos registros fosseis. Além
disso, muitas espécies apresentam uma rapida diversificagdo, o que dificulta as
interpretacdes pelos estudiosos. A Biologia Molecular tem ajudado os
taxonomistas e sistematas na obtencdo de informacdes valiosas, que muitas
vezes ndo sao identificadas morfologicamente. O DNA fornece informacdes
sobre a variagdo genética, que ndo sao acompanhadas pela morfologia. O
presente trabalho analisou sequéncias do segmento génico mitocondrial
citocromo b em espécies de morcegos das familias Molossidae, Phyllostomidae
e Emballonuridae, utilizando ferramentas da Bioinformatica. No alinhamento de
todos os individuos foi observada grande similaridade, mas também diferencas
que comprovam as varia¢des individuais de cada espécime dentro da espécie.
Foi observado, também, a partir da analise da composi¢ao nucleotidica, que as
nove espécies estudadas para a regido “cytb” apresentaram maior contetdo AT
que GC, diferentemente do que geralmente se observa em genomas “estaveis”
nos quais o conteudo GC é maior; entretanto, como ja descrito na literatura o
gene mitocondrial € mais suscetivel a eventos mutacionais. A analise do gene
mitocondrial “cytb” foi capaz de discriminar as espécies nos seus devidos
grupos taxondmicos diferenciando-as por familia e géneros tanto por NJ
(Neighbour-Join) como por UPGMA (Unweighted Pair Group Method with

Arithmetic Mean) e na andlise de MP (Maxima Parcimbnia) confirmam os



grupos formados, indicando que para este gene e para os taxons analisados,

Molossidae apresenta-se como grupo irmédo de Phyllostomidae.



